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1. Imaris Viewer基本操作介绍
1、 牛津仪器EMAVIPER软件的免费IM格式文件查看器，包括界面和操作简介，以及对文件类型和属性的详细解释。
00:02 - 介绍EMAVIPER，一款免费的IM格式文件查看器
00:44 - 可以在arena界面查看和管理显微图像文件，添加文件夹链接等
03:01 - 可以在frame和volume光源中修改可视化效果，包括颜色和标记等
二、如何使用显示调整来修改荧光通道以及如何改变通道的颜色模式，同时还介绍了显示调整窗口的隐藏和显示方法，以及渲染模式和展示模式的设置。
04:29 - 修改荧光通道，按住CTRL加D呼出display adjustment
05:40 - 改变通道颜色，可以改成彩虹状或双色
08:26 - 调节比例尺位置，需要数据中有对象，可以随意拖拽比例尺
三、EMAREVIVER的可视化功能，包括调节长短、大小、切片和三视图等，同时也讲解了如何导出图片和设置输出尺寸和格式。
09:00 - 可以调节边长和字体大小
09:21 - 支持slice of slience模式和section的三视图
11:21 - 单机snapshot生成可视区域截图，可隐藏网格，设置固定尺寸和输出格式
四、如何使用EMAREVIVER进行图像预览和导出，以及如何使用OBLISLICER和Also slicer进行数据修改和展示。同时还介绍了一些其他功能。
13:27 - 是否要将输出后的截图保存到剪贴板，是否保存成文件，以及是否需要透明背景
13:58 - 是否将设置中的固定尺寸应用到预览窗口中
16:00 - 如何改变OBLISLICER的方向和复位平面
五、如何使用Slicer和Leeping plane对3D模型进行切片和展示操作，以及如何在Emai river中对模型进行修改和输出。
17:58 - 可以移动箭头位置，其他操作逻辑相同
18:57 - Leeping plane应用于创建好的对象，操作逻辑与其他工具相同
21:12 - EMARIVER支持用slicer的VIVO查看对象，可以修改材质和颜色
--本内容由AI视频小助理生成，关注解锁AI助理，由@三土的西兰花 召唤发送


2. Imaris Viewer基本操作介绍
课代表的笔记：
00:00 - 01:30 Imaris分析工具概览
01:31 - 05:50 Spots介绍及应用案例分享
05:51 - 13:20 Surface介绍及应用案例分享
13:21 - 17:40 Cell介绍及应用案例分享
17:41 - 22:00 Filament介绍及应用案例分享
22:00 - 23:25 四种工具的总结对比
23:26 - 24:54 Track介绍及应用案例分享
24:55 - 35:00 Spots示例图像展示及书签介绍
35:01 - 35:55 Surface示例图像展示及书签介绍
35:56 - 38:00 Filament示例图像展示及书签介绍
38:01 - 40:27 Cell+Track示例图像展示及书签介绍
3. Imaris数据导入(ImarisFileConverter)

01:10-04:50 Arena界面简介及数据导入和管理
04:51-06:34 数据打开的方式
06:35-07:00 Display Adjustment界面简介
07:00-08:10 3D view 界面操作介绍
08:11-10:36 Imaris分析主界面各功能简介
10:37-11:15 鼠标使用演示
11:16-11:40 camera type 介绍
11:41-12:58 fix center 介绍
12:59-15:01 标尺的展示及修改
15:02-17:47 Preferences页面介绍
17:48-20:20 非IMS格式的图像打开方式（显微镜厂家原始格式）
20:21-22:16 TIFF数据的打开方式
22:17-24:30 TIFF图像的参数设定
24:31-25:30 明场图像的展示介绍
25:31-28:35 利用channel extra功能处理明场图像
28:36-30:40 Imaris与Fiji 联动打开特殊格式的图像
30:41-32:06 Section 模式简介
32:07-35:11 主界面各个icon简介
35:12-35:55 Resample功能简介
35:56-40:00 Rotate功能操作演示
40:01-42:30 File Converter 操作演示
42:31-45:00 Imaris Viewer 操作演示
4. Imaris数据可视化教程
课代表的笔记：
00:26 - 06:40 透明化全脑的血管展示 - MIP/LUT/Ortho Slicer
06:41 - 10:00 透明化全脑颗粒结构分区显示 - MIP/LUT
10:01 - 12:35 透明脑多轴向信号显示 - Multi Ortho Slicer/Section View
12:36 - 15:10 透明脑某一区块显示 - Clipping Plane
15:17 - 21:42 神经元三维结构展示 - Blend Step/Peak
21:43 - 23:34 神经元三维结构展示 - Normal Shading
23:35 - 27:45 中心粒/端粒在细胞核中的分布/蛞蝓体细胞分布 - Clipping Plane
27:46 - 30:09 细胞核/蛞蝓体内-中-外分区显示
30:10 - 30:40 ppt小结
30:41 - 32:36 蛞蝓弯曲/倾斜虫体截面展示 - Oblique Slicer
32:37 - 35:18 光电联合数据/多分辨率图像（小鼠胚胎）联合展示效果
35:50 - 39:18 多分辨率数据展示操作演示
39:19 - 39:46 ppt 总结
39:47 - 40:06 结束语
5. Snapshot & Animation使用教程
课代表的笔记：
00:30 - 05:58 文献介绍ob/ob 小鼠胰腺三维展示
05:55 - 06:35 ppt总结
07:12 - 11:58 Snapshot/Animation 前的准备工作及小技巧
11:58 - 29:32 Snapshot 的设置及注意事项
29:32 - 39:07 Animation 的设置及注意事项 - 静止展示/结构过渡显示效果
39:47 - 48:14 Animation 的设置及注意事项 - 旋转展示/结构过渡显示效果
48:40 - 58:47 Animation 的设置及注意事项 - 航拍效果（51:04 - 52:03 计算过程可跳过）
58:47 - 59:14 结束语

6. Spot与Surface模块使用教程
课代表的笔记：

00:55-01:29 Spots与Surface的介绍与区别
01:30-10:28 Spots自动检测不同channel的信号
10:29-11:46 shortest distance功能演示
11:47-16:02 label功能及数据导出
16:03-23:01 Surface功能和shortest distance的应用
23:02-29:38 reference frame 功能在数据分析中的应用
29:39-36:40 Surface功能应用介绍
36:41-45:52 Surface Surface coloc 操作演示
45:53-56:39 Surface Surface contact操作演示
56:40-62:03 dilate Surface操作演示
7. 使用Surface模块对骨骼数据进行分析
8. Surface模块教程-手动创建-(Contour, masking, artificial dissection)
课代表的笔记：
00:41-05:20 Surface简介及Mask功能的应用
05:21-16:20 自动创建Surface操作演示
16:21-22:35 Surface Mask功能演示及应用介绍
22:36-25:40 Surface各个书签简介
25:41-30:55 Distance transfer的应用演示。
30:56-35:03 Contour功能应用介绍
35:04-47:04 Contour功能操作演示
47:05-52:01 利用Mask和contour功能对特定结构进行单独展示和分析
52:02-56:08 对比度较高的电镜数据如何进行自动Surface渲染和分割
9. Imaris数据分析Ventage模块使用教程
00:00 - 01:30 开场白
01:31 - 03:35 PPT 总结
03:36 - 12:53 数据的横向比较、统计学检测及结果的导出 - 1D View
12:54 - 21:28 原位数据分布 - Objects View XYZ
21:29 - 27:16 为图像添加标记 - Annotation
27:17 - 33:13 结构排序陈列 - Objects View Gallery
33:14 - 41:24 群组数据随时间变化：扩散趋势 - Objects View Scatter
41:25 - 44:37 群组数据随时间变化：速度变化 - Objects View Time
44:38 - 45:23 Objects View 小结
45:24 - 54:06 Objects View 展示效果的调节
54:07 - 55:58 结束语
10. Imaris批处理模块使用教程
课代表的笔记：
00:00 - 02:00 批量处理的三种常见需求
02:01 - 07:13 调用参数-Favorite Create Parameter 
07:14 - 10:46 信号识别的批量处理-One Object
10:47 - 21:25 图像前处理与信号识别同时批量处理-One Pipline
21:26 - 25:20 One Pipline应用-Spots与Surface位置关系的批量处理
11. Filament tracer模块教程（上）-自动创建
课代表的笔记：
00:00 - 01:40 Surface与Filament对比
01:41 - 04:00 Filament应用案例分享-神经元及树突棘的识别与定量
04:01 - 08:25 Filament应用案例分享-血管的识别及定量
08:26 - 18:35 神经元自动渲染的操作演示
18:36 - 21:15 树突棘自动渲染的操作演示
21:16 - 39:45 渲染结果的优化与展示
39:46 - 43:30 树突棘分类的演示
43:31 - 54:00 血管自动渲染的操作演示
54:01 - 55:00血管渲染结果的优化与展示
55:01 - 55:45 有丝分裂中纺锤丝的渲染

12. Filament Tracer模块教程（中）-半自动创建
00:55-03:02 进入Filament Tracer 手动模式
03:03-05:12 Autopath演示
05:13-07:50 Autodepth演示
07:51-08:56 手动对中校准
08:57-10:03 手动重新选择起始点的演示
10:04-11:50 manual演示
11:50-12:46 手动修改和编辑结果
12:47-15:30 手动描绘分叉结构
15:31-17:18 对手动结果进行自动直径的计算
17:19-22:06 surface 自定义感兴趣结构
22:07-25:46 利用distance transfer功能提高图像分析的准确性
25:47-30:50 create channel 功能的使用
30:51-34:29 利用depth visibility 功能描绘复杂三维数据
34:30-35:25 用ortho slicer 功能检查准确性。
35:26-39:04 用torch mode 功能描绘复杂三维数据。

13. Filament Tracer模块教程（下）-分析血管数据(Imaris 9.5)
00:00 - 01:04 开场白
01:05 - 01:26 数据来源
01:27 - 02:09 分析要求
02:10 - 05:59 数据的难点及解决方法 - 图像预处理工具
06:00 - 12:32 数据的难点及解决方法 - Cell/Surface 工具
12:33 - 21:14 血管结构渲染 - Filament 工具
21:15 - 31:19 结果展示及调节方法I - Volume / Filament 工具
31:20 - 34:06 统计结果及其可视化的方法 - Filament 工具
34:07 - 37:56 分析结果的自定义加工 - Filament XT/Spot 工具
37:57 - 39:46 结果展示及调节方法II - Filament / Spot 工具
39:47 - 41:21 结束语
14. Cell模块教程（上）
课代表的笔记

00:33-07:01 surface及Spots自动检测
07:02-09:45 Cell手动导入surface及spots 得到相关性结果
09:46-12:50 Cell 结果介绍及展示
12:51-20:15 Cell自动模式的操作演示。
20:16-22:55 Cell的相关展示
22:56-23:56 Cell结果导出Surface
23:57-27:29 Cell与Surface展示的不同
27:30-32:30 Cell 模块的应用介绍
15. Cell模块教程（下）
课代表的笔记：
00:00 - 01:40 膜算法简介
01:41 - 06:06 膜算法应用 - 拟南芥胚的发育
06:07 - 07:30 膜算法应用 - 根尖分生区细胞识别
07:31 - 10:53 膜算法应用 - 小鼠胚胎细胞分化及细胞系构建
11:00 - 12:05 ppt总结
12:06 - 22:56 Imaris 中膜算法介绍及操作演示
22:57 - 26:00 Imaris 中膜算法渲染胚胎及展示小技巧
26:15 - 30:46 Imaris 中膜算法追踪线虫胚胎/细胞系构建（Max. Overlapping）
31:12 - 35:20 Imaris 中膜算法统计蛋白表达量
35:29 - 37:24 Imaris 中膜算法渲染果蝇卵的细胞结构
37:25 - 37:55 结束语
16. 时间序列数据分析与Track模块教程（上）
课代表笔记：
00:51 - 05:57 追踪逻辑介绍
05:58 - 08:34 追踪算法的介绍及应用 - Brownian Motion
08:35 - 13:23 追踪算法的介绍及应用 - Autoregressive Motion
13:24 - 14:23 追踪算法的介绍及应用 - Autoregressive Motion Expert
14:24 - 16:48 追踪算法的介绍及应用 - Connective Components
16:49 - 18:20 追踪算法的介绍及应用 - Lineage
18:21 - 22:38 追踪参数的设置
22:39 - 24:09 追踪流程概览
24:10 - 27:47 展示效果的调节
27:48 - 28:31 ppt总结
29:10 - 38:19 Imaris 中追踪操作举例 - Autoregressive Motion
38:20 - 42:42 Imaris 中追踪结果及其展示效果
42:43 - 43:12 结束语
17. Track模块教程（下）
课代表的笔记：
00:00 - 01:15 追踪的进阶功能介绍
01:16 - 08:30 细胞分裂的自动追踪演示
08:31 - 16:15 轨迹的断开与连接演示-Edit Track
16:16 - 26:25 运动个体之间的距离测量演示-以免疫细胞为例 
26:26 - 31:00 手动追踪的操作演示
31:01 - 33:20 半自动追踪的操作演示
33:21 - 41:11漂移校正的演示
18. Imaris Stitcher使用教程
00:36 - 09:15 图像拼接原理介绍
09:16 - 10:45 示例图像简介
10:45 - 22:00 三维多通道图像的拼接演示
22:01 - 34:34 时间序列的明场图像拼接演示
34:35 - 35:20 结束语
19. Imaris共定位分析实例
00:32-04:14 Imaris共定位分析的基本概念和方法选择
04:14-14:20 object based 共定位分析
14:20-18:24 voxel based共定位分析的概念及注意事项
18:25-26:23 voxel based 弥散蛋白的共定位分析步骤
26:24-30:50 voxel based 共定位分析结果介绍
30:50-34:01 Channel Arithmetics 功能的使用
34:02-39:17 手动设定阈值的共定位分析步骤
39:18-41:36 结束语
20. 在Imaris中进行3D脑区图谱配准实例
渲染效果基于艾伦脑科学研究中心（https://www.alleninstitute.org）公布的小鼠脑图谱（http://atlas.brain-map.org/atlas?atlas=602630314#atlas=602630314&plate=576990983&structure=567&x=5487.95703125&y=3744&zoom=-4&resolution=31.95&z=3），引用需按其官方要求注明出处。
21. 如何编写你自己的Imaris XTension（英语）
In this session Sacha Guyer, Imaris Developer will demonstrate how to write your own Imaris XTension. Sacha Guyer has graduated from ETH Zurich with a Masters Degree in Computer Science. He's been working as software and QA engineer for Imaris for 12 years. 
Learning objectives: What is possible with Imaris XT How to get started writing your own XTension How to put an XTension in the Imaris User Interface How to use XTensions from other people Hints how to overcome problems when writing XTensions
22. 如何在Imaris 10中使用AI驱动的Filament Tracer
Imaris 10.0 AI驱动的Filament Tracer
23. Imaris中如何安装第三方插件XT

网友评论与UP主回复
	评论
	回复

	chanel adjustment 快捷键是什么
	Ctrl + D

	这个软件是不是只支持Windows版本?
	博主用的是mac

	Filament可以处理纺锤体微管吗
	如果用filament 处理的话，得到的结果就是微管的长度信息，如果您需要这个结果的话就可以，如果想看看三维形态，用surface就可以了。

	请问多张z轴的stack，tiff格式，如何导入并生成3D呢，谢谢。
	导入Imaris后，可以自动重构成三维效果

	标尺怎么去掉呢
	Ctrl + p - Display - 不勾选Show Scale Bar

	请问lif格式的文件能在imaris中打开吗？
	可以的

	请问利用imaris可以进行3D小胶质细胞的sholl分析吗
	具体的问题您可以联系我们的工程师，邮箱：april.hu@andor.com

	请问下如果我要计算该器官各个颜色部分的体积 在您发的哪个学习视频里看呢
	看Surface视频，基本思路就是先对不同部分做Surface，完成后在Satistic中看体积参数即可。

	请问你的组织透明化怎么做的呢？
比如像心脏这么大的一块组织，也是一次性在激光共聚焦显微镜下拍摄的吗？
	共聚焦拍不了那么厚，大组织、厚样本可以借助光片显微镜。

	拍摄的z-stack的confocal文件怎么导入生成3D图呢？
	原始数据格式文件可以直接导入Imaris, 格式转换完成后，可自动获得3D图像

	请问 我打开的图片是灰色的要怎么加伪彩呢
	点击通道名称，可修改通道颜色

	请问file converter在哪里下载呢，找不到下载的
	https://imaris.oxinst.com/microscopy-imaging-software-free-trial 这个页面最下方

	请问导出的视频如何带标尺？（活细胞长时间成像，需要看时间标尺）
	ctrl p display 可以选择

	请问下老师，slice打开明场图片可以旋转吗？具体怎么操作。
	旋转只能在 3D view下进行哎。 slice下不行的。

	您好，在导入tiff的时候，输入的voxel size应该在哪里可以找到呢？视频里面只是简单地输入了0.35，但是我不知道这个从哪里来？
	这个是您成像系统的采集软件那边可以得到。

	请问合成后的图片如何导出呢？
	如果是三维展示的话，要用snapshot功能

	resample还是没有明白 可以解释一下么
	在采集图像的时候1个单位上采集了10个点，在展示的时候，每隔一个点展示，相同单位就只有五个点。分辨率就降低了。

	请问我的Fiji为什么没有imaris选项
	应该都有的，或者没下这个插件？ imaris上 fiji icon是激活状态的吗？
这个我刚解决，你点下imaris菜单fiji下的从fiji打开图片，如果没有的会提示你安装，就可以自动安装了


	请问软件怎么下载 有具体教程吗
	登陆https://imaris.oxinst.com/microscopy-imaging-software-free-trial 填写相关信息就可以下载了，可以使用十天。

	请问想要去除两个通道的信号重叠的部分，仅看单独的信号要怎么做呢？可以看哪一些课程。
	意思是一次只看一个通道的信号？如果是这样的话，Ctrl + D，在弹出的框里选择要看的通道即可查看。

	请问右边的编辑栏Camera/Labels如何调出来呢
	9.5及其之前版本才是这个见面哈，9.6以后就有所修改了，您可以看看9.6更新介绍

	视频咋做的，一直没搞懂
	录制视频的方法吗？可以看这个视频【Imaris教学】Snapshot & Animation使用教程

	请问Demo版和正式版有什么区别吗？
	您好 demo版本功能上和正式版没有区别的，证书有时间限制的。

	好想问有没有软件安装包呀
	可以去我们官网申请demo下载 https://imaris.oxinst.com/downloads

	请问怎么可以设置导入图像的体积元尺寸呢？我在imaris里导入tif图片序列，自动就生成了默认的体积元参数，而又没有看到可以修改的选项
	您好，请查看【Imaris教学】Imaris数据导入(ImarisFileConverter)
对于导入tiff文件的设置方法，请看【Imaris教学】Imaris数据导入(ImarisFileConverter) 

	请问第一个例子论文图片中的x,y,z方向图例是如何添加的？
	您指的是xyz坐标是吗？是后续手动添加的。
xyz的图例可以在surpass视图下，选择左侧的Frame，然后在下方找到Position，就可以看到xyz的坐标轴了。在Manipulator Anchor中可以选择坐标轴是居中(center)还是在角落(corner)。该xyz坐标轴是可以通过snapshot导出的。希望能够帮到您。

	请问拍摄时候，不想要标尺 怎么去掉呢
	ctrl+p - display - 不勾选show scale bar

	在3D view状态下，想做一个特定角度的snapshot，请问哪里可以调整角度设置呢？
	可以做到，欢迎与我们工程师联系~
如果是9.5及其之前版本，在nevigate模式下，左键点击拖拽即可旋转；如果是9.6及其之后的版本，直接左键点击拖拽。

	怎么在animation的video中加scale bar呢？
	您可以把您animation过程中的问题录视频发给我们的工程师：April.hu@andor.com

	您好，请问用ortho slicer做动画，add两个平面以后，视频不动是怎么回事呀
	如果key frame 添加无误的话，请检查animation页面右侧play back options中是否都勾选。

	请问如果是时间序列的数据，且涉及旋转动画，就要去手动定义每一个时间点所在的关键帧吗？
	不用的，可以分开操作，也可以合并操作。 时间播放+旋转 或者 时间播放结束 再旋转都行，只要设定几个关键帧就行了。

	请问short distance怎么加到时间序列上？我只有第一帧可以看到共定位的点
	时间序列不影响的，您拖动时间序列看不到其他帧的情况吗？
看不到其他帧，不知道是不是因为我做spots一开始没有track。另外还想再问一下，spots做了track之后可以撤销而不删除spots吗？谢谢
那需要做一下track， 第二个问题没有明白，是指重新track 吗？ 可以选择第二个书签rebuild-keep data-track 即保存spots

	想算average distance to 6 nearest neighbors怎么办呀
	或者every distance values to 9 nearest neighbors
做了信号识别之后，就能在statistics书签页下得到这两个参数啦
不行的，只能看到average distance to 3/5/9 nearest neighbors不能看到6。也不能看到every distance value to 9 nearest neighbors
目前imaris下自动生成的统计参数只有average distance to 3/5/9 nearest neighbors

	请问up主 点击了surface- surface coloc之后 选好想要coloc的两个surface 也出现了默认的那个数字的对话框 点击OK之后新的coloc的surface总是出不来 这可能是什么原因呢？
	蹲个解答

	我最近有在学习利用imaris 分析surface contact ，看到您分享的视频。首先您非常感激您的视频，我学习到了很多东西，在此表示感谢。在我观看您的视频中，我注意到有一个地方我始终没有弄清楚，就是在计算Z轴时您最通过X/0.64✖0.09的公示得到了320的数值，但是我在代入计算的时候得到的数值与您的有出入，因此叨扰您我的计算问题出在什么地方。
	这里的公式应该是Z*0.64/0.09

	想请教您一下关于使用imasirs 提取3D细胞轮廓的问题？不知道您是否方便。
我的主要问题就是现在信号采集的youxie 弱，surface 构建的时候面积偏小，请问有什么更好的方法吗？谢谢您
	做Surface即可

在创建surface的过程中调整Threshold

	请问神经纤维的密度怎么算呀？也用surface功能吗
	您的密度是怎么定义的呢？可能每个老师定义的方式不太一样

	请问这个可以用来作出track吗，想用来作出细胞扩散的图
	您说哪个？如果有时间序列就可以做track，具体您可以看一下关于track的两个视频～

	请问那个选择颜色的透明球球是怎么弄出来的
	color书签下material中选择最后那种展示模式

	请问一张图可以分区域分析吗？

	可以啊，选择ROI

	请问图像前处理中Gaussian filter、median filter和background subtraction有什么区别，一般要做这些处理吗，做这些处理会影响你的spots和surface分析结果吗？我发现做median filter效果比较好，里面的参数3×3×1和3×3×3是什么意思鸭？
	右键单击show help就能看见具体解释，需不需要处理看具体图像。

	请问：四色荧光蛋白vsi图片，转换格式到imaris里分成了两张图，分别是三色和单色，若要分析颜色之间两两共定位，是否要先merge图片？在fiji里先处理吗
	您可以直接用file converter进行图像，在setting里面设置channel为4

	请问是指 在imaris file Converter里进行设置吗？我没找到[image: IMG_256]
	我现在只能在imaris里选择add channel，但merge的还不知道怎么存[image: IMG_256]我暂时用笨办法解决了

	请问一下如果一个channel的点与多个channel的点有共定位，在生成多个多定位channel后，如何把没有与其它channel共定位的纯色的点单独提取出来，生成一个没有与任何channel共定位的纯色的点的新channel？非常感谢[image: IMG_256]
	对共定位的channel 做mask 内部设为0 新生成的channel 就只有没有共定位的信号了，这样方便吗？也可以做surface 用filter 把其他channel作为filter参数 过滤掉有强度剩下的就是没有其他channel信号的surface mask 外部设为0 就行了。
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	请问surface怎么手动把一个分成两个呀
	做完surface之后，在第四个的书签下 shift+鼠标左键 然后点

	请问下载插件的论坛是？
	请查收～ open.bitplane.com

	请问老师，检测细胞体积怎么做呀
	使用surface或cell对细胞进行识别后，可以在统计“statistics”下查看体积（volume）

	请问现在下载插件的网址在哪里呀
	https://imaris.oxinst.com/open/

	请问一下老师，下载了插件后怎么安装呢？

之前下载的插件好像是系统默认的那些，是直接安装上了，现在是在老师介绍的imaris open上下载了个别插件安装包，解压后不知道怎么添加了😂
	请先确定您使用的imaris中购买了XT模块。然后按照下面链接中的操作进行安装。https://imaris.oxinst.com/support/frequently-asked-questions-imaris-open
File>Preference>Custom Tools>找到XTension Folders右侧的 "Add..."

	我的是试用版，无法使用插件
	试用版是可以用的，但是需要设置插件使用环境

	请教：有关 shortest distance分析，视频中给的示例是3D图中，荧光点到一个细胞团距离。但若我是在细胞免疫荧光实验的平面图里，只测量胞浆内的荧光点到所在细胞的胞核距离，我是否需要一个一个细胞来算？有方便的测量方式吗?谢谢！

	Distance本身就是一个2D数据，所以也是可以直接在平面图里应用的。在Cell模块里面有两个参数分别是Vesicle Distance to Closest Nucleus/Nucleus Center，利用这两个参数来统计距离就不用一个一个细胞操作了。



	我想问一下这个可以测量细胞核的长宽高吗，有没有软件自己测量不是手动测量的方法呢
	可以呀，先用surface识别，然后在statistics里面找Boundingbox OO这个参数，具体的解释您可以右键单击 - show help
谢谢，为了减少误差，在不同片子测量的时候，关于surface detail，background subtraxtion和threshold的设置，是保持一致比较吗还是?
主要看图像，如果图像间荧光强度差异很大，那么threhold肯定是要调整的，处理图像得让surface尽量贴合信号边缘。

	请问Intensity mean和Intensity sum之间有什么联系吗？这里的Intensity 是指积分光密度吗？
	前者是平均荧光强度值，后者是总荧光强度值

	请教一哈，surface surface contact area 计算模块中，primary surface 和 secondary surface 的定义，对于两个面有特殊要求吗？

我尝试了对调这两个选项，获得的contact area 是不一样的。[image: IMG_256]
	primary surface是选择被覆盖的surface，而secondary surface是覆盖上去的surface，调整primary和secondary surface之后覆盖面可能就就不一样了，那么自然获得的contact area就不一样了。
那我应该选择哪种进行统计分析呢？
根据您自己的实验需求具体选择哦

	圈错了，怎么删除呢，一直delete不了[image: IMG_256]

	回到board书签下点击delete，用于删除当前层面上画的线

	求问在 Imaris 9.7 版本里面 Surface 的 Creat 书签下没有看到 Shortest distance 这个选项，是只能选 ROI 了吗？
	Imaris 9.7中surface创建第一步请勾选object-object statistics。如果没有勾选，创建完成之后，也可以到edit书签中勾选object-object statistics。后续即可在statistics书签中找到shortest distance。

	为啥cut surface是灰色不能选中呢
	会了，原来按shift就可以切了

	如何做一个脑区很多axon的追踪，目前都是dendrite
	轴突的方法是一样的，如果数据太多，建议半自动追踪。部分数据可以前处理以后自动追踪，但是需要具体数据分析。

	请问老师，共聚焦拍不了太长的图像，分成了三段拍摄。在Imaris中如何把这三段横向拼起来呀？
	edit - add time points

	怎样计算spot到filament的距离呢？
	您可以用Surface识别信号，然后从Spot中的Statistics书签中的Short Distance to Surface看见距离。

	请问怎么观察共聚焦拍摄出来的2D图片呢，怎么看图片中死活细胞所占的比例呢，我打开图片就是灰色的，怎么加伪彩呢？
	ctrl + D可以调出通道调整的界面，点击通道的名字可更换颜色。

	能不能做一期给细菌生物上色的视频
	李老师，您说的这个是样品前处理吗？还是指后期分析？前处理的话，我们就不擅长了...

	请问可以做biofilm的分析吗，生物膜体积，生物膜孔隙率等参数的分析，急求，拜托了

	可以的，请使用Biofilm插件。

	我想请教，如果两组数据比较某个通道在两组之间亮度差异，前提条件一定是要把该通道的亮度上下限值（ctrl+D）调成统一的数值对吗？（不管在imaris里还是在fiji里）。是否有方式可以一键批量调整一批图片中某通道的亮度呢？谢谢！
	补充说明：上述分析是需要在fiji中，不用imaris渲染的方法。

对的，Imaris目前不支持批处理对比度调整。

	请问filament analysis插件下载之后怎么安装到imaris中呢
	Ctrl+P - CustomTools - 将Filament Analysis所在的文件夹链接到XTension folders中

	请问这个imaris9中前面带有matlab图表的功能都用不了，打不开是什么原因呢？所以那个tracking就一直用不了，苦恼...
	您重新设置Matlab环境即可

	请问track好轨迹之后，把起点固定在一起，然后横纵坐标轴是displacementx，displacement y，displacementz的图是怎么做出来的呀
	请参看这期Imaris Plots as an added value of your analysis，详见34min之后 【Imaris教学】Imaris数据分析Ventage模块使用教程

	我想问，如果是拍加药后，逐渐有蛋白合成聚集，然后再追踪他们的动态要如何操作显示呢？
	用surface + tracking 应该就可以了。

	请问背景如何更换颜色？如何只导出有颜色的轨迹？
	Blend模式下，Ctrl+P - Display - Background； 在第一个标签页中不展示spot/Surface后Snapshot。

	请问为什么无法删除不需要的轨迹？
	需要在edit书签下删除

	请问一下添加轨迹显示no license是什么意思呢
	因为是这个软件中没有购买Track模块

	为了更好的拼接，用显微镜拍照的时候有什么注意事项吗，比如图片怎么才能一张挨着一张的拍
	显微镜拍摄时可以设置overlap ratio的

	这种弥散数据的结果是只看皮尔森系数的值就可以了吗？
	根据具体实验需求判断

	Detail怎么全选小于5的值啊？
	可通过filter筛选，或者在statistics下，按住shift可多选。

	请问 还有共定位后续数据处理方面的教程吗
	您现在看的是共定位呀 没能帮到老师吗？

	请问活体实验中的时序共定位分析怎么做？
	请查看这个视频 【Imaris教学】时间序列数据分析与Track模块教程（上）
选一帧定好了coloc之后，直接点coloc 的 build time dept coloc就行。

	请问Pearson's coefficient in colocalized volume; 0.5851; Pearson's coefficient in dataset volume; 0.6449这两个数据应该选择哪个呢？我做的是同一个细胞中，两个蛋白的共定位，已经确定两个通道的蛋白存在共定位。另外，一个视野中有两个细胞，我如何只分析其中一个呢？谢谢
	皮尔森系数和共定位其实是两回事。皮尔森是相关性，共定位是位置。所以前者是共定位位置的皮尔森，后者是整个图的皮尔森
你的要求两个都可以。看你是限制在共定位位置，还是全图

	请问怎么能直接下载3D图谱嘛？还是要自己拼起来？
	如果需要可联系我们的工程师april.hu@andor.com

	怎么拆分的不同脑区呀？
	欢迎查看最新一期脑区自动分割介绍视频。深度学习增强的自动脑图谱配准和分割新工具及应用

	
	



IMARIS Resources 
新增视频：深度学习增强的自动脑图谱配准和分割新工具及应用
https://www.bilibili.com/video/BV1m44y1B7UN/?spm_id_from=autoNext&vd_source=7a42b832cc4f61758f077a7b5d456a91

Free Imaris File Converter: 
https://imaris.oxinst.com/microscopy-imaging-software-free-trial 

Free Imaris Viewer: 
https://imaris.oxinst.com/imaris-viewer 

Free 10 Days Trail: 
https://imaris.oxinst.com/microscopy-imaging-software-free-trial 

System Requirement for Windows and Mac: 
https://imaris.oxinst.com/support/system-requirements 

Imaris Home School 
https://imaris.oxinst.com/homeschool 

Bilibili, Account：牛津仪器-Imaris 
https://space.bilibili.com/512602011/video
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